
หัวข้อการอบรม/สัมมนา 
วันท่ี 1:  

08.45 - 09.00 น. ลงทะเบียน  
09.00 - 10.00 น. แนะน ำควำมรู้เบ้ืองต้นเกี่ยวกันเทคนิค NGS  
10.00 - 10.30 น. Whole transcriptomic studies using RNASeq 
10.30 - 10.40 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  
10.40 - 11.15 น. RNASeq experimental design 
11.15 – 12.00 น. RNASeq library construction and sequencing 
12.05 - 13.00 น. รับประทำนอำหำรกลำงวัน  
13.00 - 14.30 น. กำรควบคุมคุณภำพข้อมูล RNASeq ด้วยโปรแกรม FASTX, FastQC, Trimmomatic 
14.30 - 14.35 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  
14.35 - 16.05 น. กำรควบคุมคุณภำพข้อมูล RNASeq ด้วยโปรแกรม FASTX, FastQC, Trimmomatic (ต่อ)
  

วันท่ี 2:  
08.45 - 09.00 น. ลงทะเบียน  
09.00 - 10.30 น. กำรวิเครำะห์ผลกำรแสดงออกของยีนจำก RNASeq ด้วยโปรแกรม HISAT 
10.30 - 10.40 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  
10.40 - 12.00 น. กำรวิเครำะห์ผลกำรแสดงออกของยีนจำก RNASeq ด้วยโปรแกรม HISAT (ต่อ) and Stringtie 
12.00 - 13.00 น. รับประทำนอำหำรกลำงวัน  
13.00 - 14.30 น. กำรวิเครำะห์ผลกำรแสดงออกของยีนจำก RNASeq ด้วยโปรแกรม Stringtie (ต่อ) and Ballgown 
  
14.30 - 14.35 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  
14.35 - 16.05 น. กำรวิเครำะห์ผลกำรแสดงออกของยีนจำก RNASeq ด้วยโปรแกรม Ballgown (ต่อ) 

 
วันท่ี 3:  

08.45 - 09.00 น. ลงทะเบียน 
09.00 - 10.30 น. กำรท ำ RNASeq data visualization  
10.30 - 10.35 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  
10.35 - 12.05 น. กำรท ำ RNASeq data visualization (ต่อ)  
12.05 - 13.00 น. รับประทำนอำหำรกลำงวัน  
13.00 - 14.30 น. กำรท ำ Gene Ontology (GO) enrichment analysis using web base tools 
14.30 - 14.35 น. พักรับประทำนอำหำรว่ำง  

 14.35 - 16.05 น. กำรท ำ Gene Ontology (GO) enrichment analysis using web base tools(ต่อ) 
หมำยเหตุ: อำจมีกำรปรับเปล่ียนหัวข้อและระยะเวลำในแต่ละหัวข้อของกำรอบรมได้ตำมควำมเหมำะสม 
 


